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Anexos



Resumeo

A Pinus pinea L. é economicamente importante, em particular, para a regido de Alcéacer do
Sal, devido a produgio de pinhfio. Para genotipar 49 arvores “plus” seleccionadas pela
produgdo de fruto nessa regidio de produgio, recolheram-se as agulhas, extraiu-se o DNA, e
utilizou-se trés microssatélites nucleares desenhados para P. pinaster (FRPP91, FRPP94 ¢
AG6F03). Em vinte dessas amostras, juntamente com trés de P. pinaster, uma de P.
halepensis e uma de P. canariensis, foram sequenciados dois genes (matK, rbcl), um
intrio (frnl) e a regido entre dois genes (rpl20-rpsi8), do DNA do cloroplasto. A
transferéncia dos SSR FRPP91 e FRPP94 de P. pinaster para P. pinea ndo foi conseguida e
sO obtivemos um dos alelos referidos por Guevara ef al. (2005) para o SSR A6F03.
Verificou-se a existéncia de um tnico haplétipo nas amostras de P. pinea, para as
diferentes regides sequenciadas. Quando comparadas com as outras espécies utilizadas, o
gene matK distinguiu em 6 pb a amostra de P. canariensis das restantes. O gene rbcl e o
intrdo frnl tinham o mesmo comprimento e sequéncia de nucledtidos nas amostras das
virias espécies. A regido rpl20-rpsl8 discriminou as amostras de P. pinea das de P.

pinaster ¢ de P. halepensis em 15 pb e das de P. canariensis em 4 pb.

Palavras chave: Pinheiro manso, microssatélites, sequenciacio, diferenciacdo molecular.



