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RESUMO

O pinheiro bravo (Pinus pinaster Ait.) ¢ uma espécie de extrema importancia em
Portugal, ocupando cerca de 1/3 da drea florestada. A quantificagdo da contaminagéo de
polen de um pomar de sementes ¢ fundamental para se avaliar o decréscimo no ganho
genético esperado devido a contaminagio com pélen estranho a partir de povoamentos
circundantes. O presente trabalho teve como principal objectivo estimar a contaminagéo
de polen com um determinado grau de confianga. No pomar de sementes clonal da Mata
do Escaroupim, que compreende 728 rametos, utilizaram-se 3 Jloci de nuSSR
(microsatétites nucleares) para procedermos a analise de paternidade e de contaminagio
de polen. Recolheram-se 206 sementes de 21 arvores, 7 em cada um dos trés plots
localizados em fung¢io da direcgfio dos ventos dominantes e as agulhas de cada um dos
60 clones. Os 3 Joci revelaram ser suficientes para distinguir todos menos 2 pares dos
60 clones presentes no pomar, por apresentarem o mesmo gendtipo. As estimativas
minima e maxima de contaminacdo de polen no pomar foram 46%, e 56%,
respectivamente. Estes valores podem ser explicados pela presenga de uma populagéo
de P. pinaster a uma distancia inferior a 2 Km e a existéncia de regeneragio natural de
pinheiro bravo na zona de isolamento do pomar. A contaminagio de pélen observada
foi mais elevada nas plots 1 e 3 do que na plot interior (n° 2). Neste estudo verificou-se
que 56 20% dos clones contribuiram para a geragfio seguinte; este facto podera ter como
consequéncia uma redugdo da variabilidade genética nas sementes. No entanto, este
estudo fol baseado numa amostragem assimétrica do pomar (3 plois), o que podera ter
enviesado os resultados e, o niimero de clones que efectivamente contribuiram para a
geragdo seguinte, podera ser maior. A taxa de polinizagio cruzada multilocus foi muito
elevada - 90,2 -. A estimativa minima de consanguinidade biparental foi de 21,2%,
valor que pode considerar-se nio muito elevado se tivermos em atengdo o nimero de

sementes amostradas e o tamanho do pomar.

Palavras chave: pinheiro bravo, pomar de sementes clonal, contaminagdo de pdlen,

microsatélites nucleares (nuSSR), analise de paternidade.




